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Investigation of high resolution G-band pattern of human chromosomes 1: 
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図1 550-850バンドへの細分化の過程 CrSCNりによる)






バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率 バンドNo. 観察数 出現数 出現有E細胞数 一致数 一致率
p 36.3 57 35 61.4賢 19 13 68.4覧 p 26 57 4 7.r1' 3 1 33.1' 
36.2 57 1.8 。 0.0 25 54 16 29.6 8 4 50.0 
36.1 5 30 54.5 19 9 47.3 2 53 12 2.6 9 2 2.2 
35 56 3 5.4 2 50.0 21.3 50 19 38.0 13 3 23.1 
21 52 21 40.4 13 7 53.8 12 52 25 48.1 16 4 25.0・
q 23 53 30 57.7 14 13 92.9 q 12 51 。0.0 。。
24 55 14 26.4 10 3 30.0 13.1 51 16 31.4 12 3 25.0 
25 54 25 46.3 16 10 62.5 13.3 52 20 38.5 12 7 58.3 
31 55 35 63.6 22 9 40.9 21 51 6 11.8 5 。 0.0 
42.1 5 10 18.2 7 3 42.9 2 50 8 16.0 4 3 75.0 
25.3 55 l 1.8 。0.0 
26.3 54 12 2.2 8 2 25.0 
染色体No.2 27 5 2 3.6 。0.0 
バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
p 24 59 37 61.4賢 24 13 54.2百 染色体No.4
23 58 3 5.2 3 2 6.6 バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
2 57 28 49.1 19 8 42.1 p 16 53 28 52.; 16 9 56子
16 59 38 64.4 24 13 54.2 15.3 53 13 24.5 9 3 3.3 
13 56 7 12.5 6 16.7 q 21.2 52 6 1.5 5 。 0.0 
q 12 55 4 7.3 3 。0.0 22 52 26 50.0 17 8 47.1 
2 52 19 36.5 14 4 28.6 28 51 33 64.7 18 13 72.2 
23 49 2 4.1 。0.0 31.2 51 9 17.6 6 2 3.3 
31 53 21 39.6 14 4 28.6 32 52 28 53.8 19 7 36.8 
3 58 23 39.7 16 7 43.8 34 53 15 28.3 10 3 30.0 
36 58 14 24.1 9 5 5.6 35 53 24 45.3 15 4 26目7
( 4 ) 
新手 I高精度分染法<<-パンドの細分化 -277 -
染色体No.5 染色体No.8
バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率 バンドNo.観察数 出現数 出現自転 細胞数 一致数 一致率
p 15.3 55 20 36.4~ 13 6 46.2賢 p 11.2 50 6 12.0~ 3 3 100.0百
14 55 17 30.9 13 3 23.1 q 12 52 13 25.0 8 4 50.0 
q 12 52 16 30.8 12 4 33.3 13 51 5 9.8 4 。 0.0 
14 52 27 51.9 15 9 60.0 21.1 51 24 47.1 10 7 70.0 
21 53 28. 52.8 17 7 41.2 23 54 25 46.3 15 6 40.0 
22 54 4 7.4 3 33.3 24.1 54 25 46.3 16 37.5 
24.2 54 11 20.4 7 2 28.6 
染色体No.6 染色体No.9
バンドNo.観察数 出現数 出演率 細胞数 一致数 一致率 ノぜン ドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数一致率
p 25 51 6 36.4% 5 20.0賀 p 24 50 2 4.0覧
100百
24 50 。 0.0 。。 22 48 。 0.0 。。
21.3 49 11 22.4 7 2 28.6 21 49 7 14.3 4 2 50.0 
12 51 31 60.8 17 8 47.1 13 43 
。 0.0 。。
q 14 47 23 48.9 12 6 50.0 q 21.1 44 13 29.5 6 3 71.4 
22.3 53 4 7.5 3 。 0.0 21.3 47 14 29.8 7 5 71.4 
24 59 15 25.4 8 4 50.0 22.3 46 2 4.3 l 
。 0.0 
31 49 5 10.2 4 。 0.0 
染色体No.7 33 46 9 19.6 6 
。 0.0 
ノ〈ンt-'No.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率 34.1 48 6 12.5 5 。 0.0 
p I 22 56 3 5.4~ 3 。o.a% 染色体No.I0
21 56 25 44.6 16 8 50.0 バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
14 54 2 3.7 2 。0.0 p 15 50 8 16.0覧 4 3 75.0覧
12 51 2.0 1 。 0.0 12.3 51 。 0.0 。。
q 21.1 臼 19 35.2 13 4 30.8 11.2 49 8 16.3 5 2 40.0 
22 55 1 20.0 9 1.1 q 11.2 50 10 20.0 7 3 42.9 
31.3 56 27 48.2 17 8 47.1 23.3 52 7 13.5 7 。 0.0 
32 56 。 0.0 。。 24.3 50 。 0.0 。。





r{ンドN也 観察数 出現数 出現率細胞数 一致数 一致率 バンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
p I 14 56 9 16.1覧 8 12.5覧 q I 13 54 4 7.} 3 。 o.d' 
q I 12 56 。 0.0 。。 21 56 20 35.7 13 5 38.5 
24 58 21 36.2 15 7 46.7 2 55 23 41.8 17 5 29.4 
23 54 2 3.7 2 。 。
染色体No.12 31 59 3 5.1 2 。 。
ノイン ドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率 32.1 58 6 10.3 5 20.0 
P I 13.3 50 5 10.0覧 4 12.5同 32.3 58 1.7 。 。
11.2 50 2.0 。 0.0 
q I 13.1 52 4 17.7 6 2 3.3 
14 52 4 7.7 3 。 0.0 染色体No.15
21.3 50 1 2.0 5 3 60.0 ノインドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
23 48 19 39.6 13 5 38.5 q I 13 51 5 9♂ 4 。 o.d' 
24.1 49 2 4.1 。 0.0 15 49 2 4.1 。 。目。|
24.2 49 。 0.0 。。 22.3 51 。 0.0 。。
24 54 2 3.7 2 。 0.0 
染色体No.13 25 54 1 20.4 10 2 20.0 I 
ノイ:ノドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
q I 12.1 45 4 8.9国 3 3.3'"1 
13 52 1.9 。 染色体No.16
14.1 fjO 2 4.0 l ノミンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
21.3 41 12 29.2 6 3 50.0 P I 13.1 57 7 12.~ 6 1 l6.'~1 
22 46 2.2 。 0.0 12 56 16 28.6 12 4 3.3 
31 50 24 48.0 15 9 伺.0I q I 22 57 2 3.5 2 。 0.0 
32 54 2 3.7 。。 23 58 22 37.9 16 5 31.3 




ノぜンドNu観察数 出現数 出現率細胞数 一致数 一致率 バン ドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致3終
P I 13 56 21 37.5 12 6 50.0 q 11.2 54 。 0.0 。。
q 21.3 55 37 67.3 22 14 63.6 13.3 55 20 36.4 14 6 42. I 
23 57 40 70.2 20 17 85.0 
24 56 。 0.0 。。
25 56 4 7.1 3 33.3 染色体No.21
53 I 25 50.0 
染色体Nul8
22.1 I 52 6 25.0 
fぜンドNo.観察数 出現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
p 11.2 56 9 16.1 8 12.5 I 
q 21.3 53 2 3.8 2 。 0.0 I 
X染色体
22 54 20 37.0 22 7 63.6 
ノ〈ンドNu観察数 山現数 出現率 細胞数 一致数 一致率
P I 2.3 36 17 47.2 5 4 80.0 
染色体No.19 22.1 36 9 25.0 3 。 0.0 
ノてンドNu観察数 tf.l現数 出現率 細胞数 一致数 一致事 q I 13 30 12 40.0 3 2 6.7 
P I 13.1 55 26 47.3 15 9 60.0 21.3 31 16 51.6 4 2 50.0 
q I 13.1 58 42 72.4 26 15 57.7 I 26 35 10 28.6 3 2 6.7 
13.3 57 。 0.0 。。 27 34 9 26.5 3 33.3 
13.4 57 1.8 。
決色体Nu20
バンドNo.観察数 出現数 出現之容 細胞数 一致数 一致率
P I 12 54 15 27.8 9 4 4.4 
11.2 53 6 11.3 4 2 50.0 
q 11.2 49 3 6.1 2 。 0.0 
13.1 59 8 16.3 4 3 75.0 
13.3 53 2 3.8 2 。 0.0 
( 7 ) 
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白 金黒(淡中間濃)I 。 13 5 8 1 
o -10 39 12 27 4 5 3 
10 -20 24 8 16 3 2 3 
20-30 24 16 8 14 2 
30 -40 17 11 6 6 5 
40 -50 17 11 6 3 8 
50 -60 8 4 4 4 
60 -70 8 5 3 3 
70- 2 。2 2 
(8 ) 
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染色体 一 致率 (%) 
番 号 -30 30-40 40-50 50-60 60-70 70-
1 q24 p36.1 q31 p21 p36.3 q25 q23 
2 嘩fq31 p22 q33 p16 p24 
3 .E!f. p21.3型主i q13.3 
4 q35 q32 q34 q22 p16 q28 
5 I P14 q12 P15.3 q21 ql4 
6 p12 旦生
7 q21.l q31.3 p21 q36 









17 p13 q21.3 q23 
18 q22 





















バンド 番 号 出現率(%) 一 致率 (%)
1 P 36.1 54.5 4 7.3 
1 q 31 63.6 40.9 
4 q 32 5 3.8 36.8 
5 q 21 5 2.8 4 1.2 
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Summary 
Analysis of karyotypes of human chromosomes by high resolution G-banding patterr.s use the 550・or850・band
idiograms of An International System for Human Cytogenetic Nomenc1ature (ISCN). 百leseidiograms show one stage 
of the chromosomes， that between the prophase and metaphase， not intermediate banding pattern. We studied the 
subdividions of the patterns of 550-to 850・bandchromosome. These were various pattern， and homologues chromo-
somes did not al have same pattern of subdivisions. These results suggest that it isimportant to analyze smal constitu-
tional chromosome abnormalities. 
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